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GCNTACTTYAARAAGAAGAAGCTG 1) RPL6
CARYTTGTGWGGRTARAYHCCATT

RDCAYCARGARGGHGAGATCTT
CARYTTGTGWGGRTARAYHCCATT

GCNTACTTYAARAAGAAGAAGCTG
GGTANCCHYKSAGYTGAGG

CYGGSAAGACCATCACCCT 2) UBQ
GGTSGACTCYTTCTGGATGTTGTA

CCTKACYGGCAAGACCATCAC
TGCAAAGATCARCCTCTGCTG

CCTKACYGGCAAGACCATCAC
GGTSGACTCYTTCTGGATGTTGTA

CYGGSAAGACCATCACCCT
TGCAAAGATCARCCTCTGCTG

CAYTTYCAYAARGAYTGGCA 3) RPL13

GAGWRCYGTCYCCYTTCTTSGG
TBSSYACNTGGTTCAACCAG

CCSAAGAARGGRGACRGYWCTC

TBSSYACNTGGTTCAACCAG
GAGWRCYGTCYCCYTTCTTSGG

CAYTTYCAYAARGAYTGGCA
CCSAAGAARGGRGACRGYWCTC

AGVGAYTTYATCAAGAACATG 4) EF1A

CNGGGTGGTTCAGGATGAT

AGVGAYTTYATCAAGAACATG
CCTTCCAKCCCTTGAACCA

CAAGAARATYGGCTACAACCC
CNGGGTGGTTCAGGATGAT

CAYGGDGACAACATGCTGGA
CNGGGTGGTTCAGGATGAT

R=(AorG),Y=(CorT),M=(AorC),K=(GorT),S=(GorC), W=(AorT)
H=(AorCorT),B=(GorTorC),V=(GorCorA),D=(GorTorA), N=(GorAorTorC)
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